
Mus
Rattus
Homo
Rhinolophus
Liparis
Columba
Oesophagostomum
Ancylostoma
Chytriomyces
Gossypium
Symbiodinium
Cryptosporidium
Theileria
Marmota
Gulo
PVP01_0930100
PY17X_0920500
PF3D7_1129400
PBANKA_0918800
PF3D7_0704200
PF3D7_1111000
PF3D7_1230600

Mus
Rattus
Homo
Rhinolophus
Liparis
Columba
Oesophagostomum
Ancylostoma
Chytriomyces
Gossypium
Symbiodinium
Cryptosporidium
Theileria
Marmota
Gulo
PVP01_0930100
PY17X_0920500
PF3D7_1129400
PBANKA_0918800
PF3D7_0704200
PF3D7_1111000
PF3D7_1230600

Mus
Rattus
Homo
Rhinolophus
Liparis
Columba
Oesophagostomum
Ancylostoma
Chytriomyces
Gossypium
Symbiodinium
Cryptosporidium
Theileria
Marmota
Gulo
PVP01_0930100
PY17X_0920500
PF3D7_1129400
PBANKA_0918800
PF3D7_0704200
PF3D7_1111000
PF3D7_1230600

MKCYLSRTPDRMPSERHQT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GS LKK Y - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE LRDGE AVLDLCAAPGGKS VAL LQCAYP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
MKCYLSRT ADRMPSERHQP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GRLK TY - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE VKDGE TVLDLCAAPGGKS I AL LQCAYPDTLSPGSPSPSEQC - - - - - - - - - - - - - - - L FGKP T I E - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ESSS AT I - - - - - - - - - - - - - - - - - - LS - -
VKCYLSRTPGR I PSERHQ I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GNLKK Y - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE LRDGEK VLDLCAAPGGKS I AL LQCACP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
MKCYLSR I PSRMPSERHQ I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GNLKK Y - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE LRDGEK VLDLCAAPGGKS VAL LQCAHP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LQCY I HPRP LRFPSQAHRP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GQLKQY - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALK VRDGEK VLDLCS APGGK AVA I MQCATP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LKCY I RRTPGRFP AQKHQA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GK LKE Y - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE VKDGEDVLDLCAAPGGKS VAL LQCACP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LRCFDRGVLSDFPPP VKDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SG I PSW- W- - - - L LDGGS L VP VL ALGLEKGDSMLD I CAAPGGKS L LS L L TK LP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LRCYDRGVL ADFPPP VKDD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SG I PSW- W- - - - L LDGGS L VP VL ALGLEKGDS L LDVCAAPGGKS L L AL L TK LP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - FPSP VMDL - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KN I K TH - Y - - - - LMDAAS VL ATDGLD I QAGD I VLDMCAAPGGKS FCMLQRLGP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S YLDGK I Y - - - - G I DAASGAAVS VLN I SPGDHVLDLCAAPGAK LCMMLDL LGD - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LPCY - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - FLDGAS AVAAT L LDP APGAS VLDLCAAPGGKS LML AS L L FA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GRS AAG- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GDSS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - C I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y - - - - FMDAAS I I VS YL LD I DRFS TVLDLCS APGGK AL I I I KR I LE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D I N - -
PWCYE VTFK AL VDPKDYDK I - - L FNKN - - - - - - - - - - I FDANGFVSRLNDY I Y - - - - HLDGAS AFGAFCLE AKPGDK VLDMCSSPGGKM I I I ASNMFFNAMN - GVNGL TN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G I NGSN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MTTTE L I - - - - - - - - - - DE I KSRMN I N - -
LKCYLSRT TDRLPSERHQF - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GNLKK Y - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE LRNGEK ALDLCAAPGGKS L AL LQCAWP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
MRCYLSRTPDRMPSERHQ I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GNLKK Y - Y - - - - L LNAAS L LP VL ALE LRDGEK VLDLCAAPGGKS I AL LQCAYP - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
VK I TRNNL LN I LKSQN I NA - - - - - - EEGANWNNVG I V I NDANSNVGS LNE YL YGYYMLQS ASS L I P VLE LNVNPEDT I LDMCAAPGGKCTF I CALQKN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LK I TRTNL LK I LKNKN I A I - - - - - - QDGP TWNNVD I TL TDTSSNVGS LNE YL YGYY I I QSSSS L I P VLE LNVKENE L VLDMCAAPGGKCTF I CT I QKN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LK I TRNNLMK I LKNQNVS V - - - - - - QEGESWNHVG I T I KDVNTNVGS LNE YL YGYY I I QSSSS LMP VLE LN I QEDDMVLDMCAAPGGKCTFMCTLKKN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
LK I TRTNL LK I LKNKN I A I - - - - - - QDGSNWNNVD I TL TDTSSNVGS LNE YL YGYY I I QSSSS L I P VLE LN I KENE L VLDMCAAPGGKCTF I CT I QKN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
EES Y - - - - - - - - - KNL YNYL - - I NLNESGF I FRQE L V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SMLP VL FLRLKENFFVLD I CAAPGSK TAQ I LDYMHT I N - - - - RRK I KN I L I EK FLKKNMQTL YKNL YPWNNVNDENCDNL YDS FE LDS YK I NGF I KQEEKNDTNK I I MNAQN I MNSQDVL L YENN I NVQ
NSS YNN I I NN I HDKNVYYKK - - I N I QESE L LN I ND I I K YD - - GS I ENVEK I I Y - - - - YLNPCS I LCAYF LD I KQNEHVLDMCASPGGKS L Y I VNK L FGYN I S - P LNR I KNVE I - - - - - - - - - - - - - - I YP - DAVN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NDKDN I - - - - - - - - NNED - - - - - NN I N - -
NK I SRNE L YK TL I SKG I S VEKCVNSP YGL L L TKNQ I L - - - - - - - - KN I HE YKKGYFE I QDE ASQ I VSSK I P VHPGDK VLDYCAGSGGK TL AFSMLMEN - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GYL LCNE Y - - - - - DRPRGRWLRQTLES F I PQ- - - - - P L I NV I K VSE LDGRE - - - - - - - - - - - - - MGDAQP AT FD - - - - -
S VFVTLNHNS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - YAGYL LCNE Y - - - - - DRLRGRWLRQTLES F I PQ- - - - - P LRNV I K VSE LDGRE - - - - - - - - - - - - - VGDAQP AT FD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GYLHCNE Y - - - - - DS LRLRWLRQTLES F I PQ- - - - - P L I NV I K VSE LDGRK - - - - - - - - - - - - - MGDAQPEMFD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GYLHCNE Y - - - - - DS LRLKWLRQTLES F I PP - - - - - P FVNV I K VSE LDGRE - - - - - - - - - - - - - VGDVQPE TFD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AL LCCNEP - - - - - DPHRRDWL AK TLES FLSP - - - - - SHTSRVL VS AQDGRS - - - - - - - - - - - - - FGKSE AGTYD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GQFHCNE Y - - - - - DE LRSRWLKQT I ES F I PD - - - - - P L I NL I TVSK LDGRQ- - - - - - - - - - - - - I GDLKSES YD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GKMVCNDF - - - - - K LSRLRQLKRALS I YVPSS - - - APE ADT V I LKRKDATN - - - - - - - - - - - - - L - - - - - ATWDE LD - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GK I VCNDF - - - - - K L ARLGQLKRALS TYVPSN - - - APE ADAV I LKRKDASN - - - - - - - - - - - - - L - - - - - ATWDE LN - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QGRL YANEM- - - - - SNDRRTRLRK VLKE Y I PS T - - - - I LDTCVT I TGFDGTKK - - - - - - - - - - - - - - - - - - ES FP - PN - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - SGS VTGVDV - - - - - ARHRL AACRTMLQK Y - - - - - - - - S LGDRCRL FVADGTTFS L - - - AP LRVDSRSRSCESS FEEKDER
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GK L I CNEM- - - - - SRPRL ARLQK VVSS FMPPEML AAGASGCVS L VNVDAATGS I - - - - - - - - - P VP LQRL AP FD - - - - -
- - - - - - KHGEK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - DKMCH I TCNE Y - - - - - DKGRFSRLNK VLQSH I GNFDL - - NRVNAVT I SN - DATSSS L - - - - - - - - - L YS LRKQSQFL - - - - -
KSMLSEKHGE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S L L VCNE A - - - - - VKSRYKRL I E TSKRF I PDK F I SGKH I QF VNYDATDANK - - - - - - - - - - - - - F - - QRFGK FD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GYLHCNE Y - - - - - DRLRLRWLRQTLES F I PQ- - - - - P L I NV I K VSESDGRE - - - - - - - - - - - - - I GDAQPE TFD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GYLHCNE Y - - - - - DS LRLRWLRQTLES F I PQ- - - - - P L VNV I K VSE LDGRE - - - - - - - - - - - - - MGDAQPEMFD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RGHVYANDV - - - - - NKMRC - - - - K A I E ANASR - - - - - LG I QNL I I TS FDALK - - - - - - - - - - - - - I GKKWTFQFD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KG I VYAND I - - - - - NK LRC - - - - K A I E AHAAR - - - - - MG I NNL I VTS FDS LK - - - - - - - - - - - - - I NK YFK FK FD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RGVVYAND I - - - - - NK LRC - - - - K A I E AHASR - - - - - MG I NNL I VTC I DALK - - - - - - - - - - - - - I QKHL TFQFD - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - KG I VYAND I - - - - - NK LRC - - - - K A I E AHAAR - - - - - MG I NNL I I TS FDS LK - - - - - - - - - - - - - I NK YFK FK FD - - - - -
NVMTSQEK TNNVDNL YFDDNMKNDCFKNEN I TNE YKKDE YKEN I YK TFYN I LENNNYDDP FFE Y I LNVDNNL YNDYKK L I SNNNPDGVVVANDSNFKRCCML FHRLKN I HSDCL VVTNN - - - - - - NAVT FP Y I - - - - - - Y I KRENS - - NLENNDHHNNNNNNNNK LSNDSN I LQNENS I FVKKNFD - - - - -
- - - - - NKHNNNND - - - - DNN I NNNHHNNHH - - - - - - - NNHHNNHHNNHHNNHHNNHHN - - - - - - - - - - NRN I YN - YDH I YNNAKNFGVQ I - - - - - - - DCCMDVVNYNK I NRNGFL V I NE Y - - - - - NK VRYERLKK VLDK Y I PSDL I - - NRSSN I HVTNYNG- - - - - - - - - - - - LN I NS FLRFPK FH - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGK I YLHD I RDQMLSQAK I RLRRAG I QNY I - - - - - - L LNSNH I L LKK L FGYM- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - D - - - - -

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FSSDSQK AAYR I H - QRKNLP VLQVE L VRS A I K - ALRPGGL L VYS TCTLSK AENQDV I S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E VL TSDSN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FSSDSQK ATYR I C - QRNNLP ALQVGL LRS A I K - ALRPGGL L I YS TCTLSK AENQDV I S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E I L TSDSN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FSSDSQK ASCR I S - QRRNLP L LQ I E L LRS A I K - ALRPGG I L VYS TCTLSK AENQDV I S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E I LNSHGN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FSSDSQK AACR I S - QRRNLP VLQ I E L LRS AVK - ALRPGGL L VYS TCTLSK AENQDV I S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E I LNSCSN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL YCGN - QQGEQRLK - ERARLP ALQTQL LKS ALS - AVRPGGVVVYS TCTLSS FENCAVVE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TVLNECPE - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FSSD I QQATHRL I - QRKE LSCLQFQL LRS A I K - ALRPGGS L VYS TCTLSK AENSDV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L I LHSCSN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - KK AV I I VTVLQV I ADVPCS TDRL AVNQDEGNMFSPQMTNERLNLPQLQTK I L I NALR - S VK VGGS VVYS TCTLSS I QNE AVVE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NGVA I AEQK FG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TYDK A - - - - - - - S V I ADVPCS TDRL AVNQDDGNMYSPQMTNERLNLPQLQTK I L I NALR - S VK VGGS VVYS TCTLSS I QNE AVVE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - NGVA I AEEK FG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TY - - - - - - - - - LK VLCDAPCSSERHVLH - DE AE L LQWSPS - RTKNS AKRQRL L L AHALRTALDDGGRVVYATCS I SRYENDMVVE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VLKRSP Y - - -
FREWTSRRPWKERKRAAK ARE TMS LQS VTMSENPE L I FYGRHSGVVGLSKNK L YK TMSDLE VSSCS YD - - - - - - - - - K VL VDAECTHDGS VKH I QK FENWGWTTL - QRRVLDAL - - K L LRNGFR - L LK VGGL L VYS TCS L TVAQNED I VE - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - QFLKENTS - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - RVL VDAPCTSDRHL VQQGQS AL AHWAAGAVK AN - AERQLE L LRAAAV - L VKPGGL VL YVTCAL AE AENDGVVS - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K FLKK FGQDFE
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I L VDAPCSSDRHL I LSNDFK - - HWS I K L AKRN - SERQTE I I NNA I G- L LQDDG I I L YCTCTLNE I ENDYTVER I CNNLE I S TNDCFK LM- - - - - - - - - - - - LN I I KE FNNRYN
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I L I DAPCSSERHL I H - - - - KNLSWS VKS I KEN - SKRQLK L LQTA I S - L LKSGGT I L YCTCALDP I ENEMV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T I LK AYDD - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FSSDPQK ATCR I H - QRRNLP VLQME L LRS A I K - ALRPGGVL VYS TCTLSK AENQDV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E TLNS YSN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K VL VDAPCSNDRSWL FS FDSQK AAWR I S - QRRNLP I LQLE L LRS A I K - ALRPGGL L VYS TCTLSK AENQDV I S - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - E I LNS YTN - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I I LDAPCSGTGVV - - - NKNKGARRK TLKE I RE L AQKQRK L LSNA I S - L VKNGG I VVYS TCS I TVEENEQV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y I LKKRDVN - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I L LDAPCSGTGVV - - - NKNKNARRK T I KE I RDL AQKQRK L LNNA I D - L VKNGG I V I YS TCS I TVEENEQV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y I LKKRDVN - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I L LDAPCSGTGVV - - - NKNK TARRK T I KE I RDL AQKQK I L LNNA I N - L LKNGG I VVYS TCS I S VEENEQV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y I LKKRDVN - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I L LDAPCSGTGVV - - - NKNKNARRK T I KE I RDLSQKQRK L LNNA I D - MVKNGG I V I YS TCS I TVEENEQV I N - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Y I LKKRDVN - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S I LCDVPCSGDGTLRKDRNVW I N - WNPN - NAYNL FQMQVN I LKRS I E - L TKENGY I VYS TCS LNP I ENE AV I CE I FNS VE - - NLDCLK L I NFQNE L L TK LNYEK AVKQWK V - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - K I L LDVPCS TDEHL I KQGTKE LNKWS I H - V I KNNSD I QLQL L I NAFT - L LHTGGV I I YS TCALS YLENDYV I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - EK FLKK YK - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - VV I VDAPCTGTGALR - - RNPEMK YK F TNNK L YDYVK TQRE I FENAL L - YLKKNGK I VY I TCS I LDAENVHQAK - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - YFCQKHNL - - -

89
74
89
90

197
117

18
524
151

81
107

92
91
89
89

240
261
237
228
104
157
134

156
172
156
157
264
184

85
591
207
130
162
139
207
156
156
332
353
329
320
255
282
224

207
235
207
208
315
235
136
642
257
194
222
204
271
207
207
380
401
377
368
427
415
271

Fig. S1



th
e 

nu
m

be
r o

f D
EG

s

c

0

5

10

15

0 5 10 15
GlcN(−)

G
lc

N
(+

)
lo

g2
(F

PK
M

+1
)

Ring

log2(FPKM+1)

0

5

10

0 5 10
GlcN(−)

log2(FPKM+1)

G
lc

N
(+

)
lo

g2
(F

PK
M

+1
)

Trophozoite
a

e

0

5

10

0 5 10
GlcN(−)

log2(FPKM+1)

Schizont

regulation
DOWN
NOT
UP

G
lc

N
(+

)
lo

g2
(F

PK
M

+1
)

b c

R T S
0

200

400

600

800

stage

up
down

PF3D
7_

01
001

00

PF3D
7_

01
003

00

PF3D
7_

01
157

00

PF3D
7_

02
001

00

PF3D
7_

02
235

00

PF3D
7_

03
001

00

PF3D
7_

03
249

00

PF3D
7_

04
001

00

PF3D
7_

04
004

00

PF3D
7_

04
124

00

PF3D
7_

04
127

00

PF3D
7_

04
129

00

PF3D
7_

04
131

00

PF3D
7_

04
207

00

PF3D
7_

04
209

00

PF3D
7_

04
211

00

PF3D
7_

04
213

00

PF3D
7_

04
258

00

PF3D
7_

04
260

00

PF3D
7_

05
001

00

PF3D
7_

06
002

00

PF3D
7_

06
004

00

PF3D
7_

06
174

00

PF3D
7_

06
325

00

PF3D
7_

06
328

00

PF3D
7_

07
001

00

PF3D
7_

07
117

00

PF3D
7_

07
120

00

PF3D
7_

07
123

00

PF3D
7_

07
124

00

PF3D
7_

07
126

00

PF3D
7_

07
128

00

PF3D
7_

07
129

00

PF3D
7_

07
330

00

PF3D
7_

08
001

00

PF3D
7_

08
002

00

PF3D
7_

08
003

00

PF3D
7_

08
086

00

PF3D
7_

08
087

00

PF3D
7_

08
091

00

PF3D
7_

08
335

00

PF3D
7_

09
001

00

PF3D
7_

09
376

00

PF3D
7_

09
378

00

PF3D
7_

10
001

00

PF3D
7_

10
413

00

PF3D
7_

11
001

00

PF3D
7_

11
002

00

PF3D
7_

11
504

00

PF3D
7_

12
001

00

PF3D
7_

12
004

00

PF3D
7_

12
006

00

PF3D
7_

12
193

00

PF3D
7_

12
403

00

PF3D
7_

12
404

00

PF3D
7_

12
406

00

PF3D
7_

12
409

00

PF3D
7_

12
552

00

PF3D
7_

13
001

00

PF3D
7_

13
003

00

PF3D
7_

13
735

00
0

10

20

30

40
GlcN(-)
GlcN(+) var

d
m

R
N

A 
ex

pr
es

si
on

 le
ve

l (
FP

KM
)

Fig. S2

f

NSUN3

Aldolase

R+     R- T+      T- S+       S- M   

 GlcN+   GlcN-    GlcN+     GlcN-    GlcN+     GlcN-             
         Ring            Trophozoite            Schizont       

        78 KDa      

        40 KDa      




