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Table S1 Primer Sequence

Genes

Primer

Sequence(5'-3")

Tnfa
IL-1b
Arg-1
Yml

IL6

113

IL-10
Collagen-I
Acta2

Fn-1

Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer
Forward primer
Reverse primer

CGTCAGCCGATTTGCTATCT
CGGACTCCGCAAAGTCTAAG
GCTCTCCACCTCAATGGACAGA
TGCTTGGGATCCACACTCTCC
CTCCAAGCCAAAGTCCTTAGAG
AGGAGCTGTCATTAGGGACATC
CAAGTTGAAGGCTCAGTGGCTC

CAAATCATTGTGTAAAGCTCCTCT

TAGTCCTTCCTACCCCAATTTCC
TTGGTCCTTAGCCACTCCTTC
TGCAACGGCAGCATGGTATG
GAGGCTGGAGACCGTAGTGG
ACTGCACCCACTTCCCAGTC
GCTTGGCAACCCAAGTAACCC
TCCTGCGCCTAATGTCCACCGA
AAGCGACTGTTGCCTTCGCCTC
CACAGCCCTGGTGTGCGACAAT
TTGCTCTGGGCTTCATCCCCCA
ATGTGGACCCCTCCTGATAGT
GCCCAGTGATTTCAGCAAAGG
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