
 DdKat2 4098 Dictyostelium discoideum (slime mold) Mycetozoa 692AA.

 DpuKat2 8406 Dictyostelium purpureum Mycetozoa 691AA.

 PpuKat3 5624 Pseudomonas putida Gammaproteobacteria 711AA.

 PfKat3 4061 Pseudomonas fluorescens Gammaproteobacteria 712AA.

 BphyKat1 6292 Burkholderia phytofirmans Betaproteobacteria 710AA.

 BpKat1 7270 Burkholderia pseudomallei Betaproteobacteria 708AA.

 EcoKatE (EcoHPII) 5321 Escherichia coli Gammaproteobacteria 753AA.

 SetyKatE 8413 Salmonella enterica Gammaproteobacteria750AA.

 LAinKat1 6298 Lawsonia intracellularis Deltaproteobacteria 755AA.

 AkmKat1 6300 Akkermansia muciniphila Verrucomicrobia 751AA.

 VpaKat1 7268 Variovorax paradoxus Betaproteobacteria 728AA.

 PnaKat1 7269 Polaromonas naphthalenivorans Betaproteobacteria 729AA.

 POsKat1 6287 Polaromonas sp. Betaproteobacteria 724AA.
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Supplemental Figure 1, Zamocky et al.



 DhKat1 5247 Debaromyces hansenii Ascomycota 557AA.

 PguKat1 8355 Pichia guilliermondii Ascomycota 555AA.

 SceKatT 5176 Saccharomyces cerevisiae Ascomycota 573AA.

 KlKat1 5244 Kluyveromyces lactis Ascomycota 550AA.

 YlKat1 5246 Yarrowia lipolytica Ascomycota 532AA.

 GzKat4 5230 Gibberella zeae Ascomycota 550AA.

 PgrKat1 5243 Puccinia graminis Basidiomycota 530AA.

 AgoKat1 5263 Ashbya gossypii Ascomycota 507AA.

 SceKatA 5175 Saccharomyces cerevisiae Ascomycota 515AA (peroxisomal).

 CalKat1 5253 Candida albicans Ascomycota 485AA.

 PstiKat1 5255 Pichia stipitis Ascomycota 486AA.

 CboiKatA 5262 Candida boidinii Ascomycota 504AA.

 AniKat2 5252 Aspergillus nidulans Ascomycota 501AA.

 PEchKatC 7289 Penicillium chrysogenum Ascomycota 501AA.

 CgloKat1 5258 Colletotrichum gloeosporioides Ascomycota 504AA.

 PechKatE1 7288 Penicillium chrysogenum Ascomycota 490AA.

 SschKat1 7292 Sporothrix schenckii Ascomycota 499AA.

 CnKat4b 6645 Cryptococcus neoformans Basidiomycota 500AA.

 NcKat4 6123 Neurospora crassa Ascomycota 516AA.

 GzKat2b 5201 Gibberella zeae Ascomycota 532AA.

 GmoKat1 5226 Gibberella moniliformis Ascomycota 487AA.

 SpomKat1 5261 Schizosaccharomyces pombe Ascomycota 512AA.

 PhoKatLox1 5626 Plexaura homomalla Cnidaria|Catalase-lipoxygenase fusion 1066AA.

 CvirKatLox1 5627 Clavularia viridis Cnidaria|Catalase-lipoxygenase fusion 1066AA.

 GfrKatLox 8331 Gersemia fruticosa Cnidaria|Catalase-lipoxygenase fusion 1066AA.

 NOspKatLox 5629 Nostoc sp. Cyanobacteria|Catalase-lipoxygenase fusion 773AA.

 ACmaKatLox1 7252 Acaryochloris marina Cyanobacteria|Catalase-lipoxygenase fusion 805AA.

 SmKAtFus D8S4R0 Selaginella moellendorffii Cryptogam 631AA.

 SbiKatFus C5YAD2 Sorghum bicolor Monocotyledons 607AA.

 OsjapFus Q7XR12 Oryza sativa japonica Monocotyledons 610AA.

 RcFus B9RI78 Ricinus communis Eudicotyledons 607AA.

 VvKatFus A5B1G8 Vitis vinifera (grape) Eudicotyledons 532AA.
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